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<160> 8 

<170> FastSEQ for Windows Version 4.0 

<210> 1 

<211> 17 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 
<220> 

<221> misc_feature 

<222> (3) ... (3) 

<223> n=inosine 

<400> 1 

ccnctcaatg cctggag 17 

<210> 2 

<211> 22 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 

<400> 2 

gcagtaccac aaggcctttc gc 22 

<210> 3 
<211> 19 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 



<220> 

<223> Primer 
<400> 3 

cgtctagcca tggcgttag 

<210> 4 
<211> 19 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 
<400> 4 

ggaactactg tcttcacgc 

<210> 5 
<211> 17 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 
<400> 5 

acggtctacg agacctc 

<210> 6 
<211> 24 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 
<220> 

<221> modif ieci_base 

<222> (1) ... (1) 

<223> n=6-FAM-cytidine 

<220> 

<221> misc_feature 
<222> (4) ... (4) 
<223> n=inosine 

<220> 

<221> misc_feature 
<222> (12) ... (12) 
<223> n=inosine 

<220> 

<221> misc_feature 

<222> (18) ... (18) 

<223> n=inosine 



<220> 

<221> misc_f eature 

<222> (24) . . . (24) 

<223> n=TAMRA-guanosine 

<400> 6 

ngcnacccaa cnctactngg ctan 24 

<210> 7 

<211> 38 

<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 
<220> 

<221> modif ied_base 

<222> (1) ... (1) 

<223> n=6-FAM-cytidine 

<220> 

<221> misc_f eature 
<222> (20) . . . (20) 
<22 3> n=MeREDdU 

<400> 7 

naccttcacc ctcagaaggn gccgctcaat gcctggag 38 

<210> 8 
<211> 40 
<212> DNA 

<213> Artificial Sequence 

<220> 

<223> Primer 
<220> 

<221> modif ied_base 

<222> (1) ... (1) 

<223> n=6-FAM-cytidine 

<220> 

<221> misc_feature 
<222> (20) . . . (20) 
<22 3> n=MeREDdU 

<220> 

<221> misc_feature 

<222> (24) . . . (24) 

<223> n=uracil 



<400> 8 

naccttcacc ctcagaaggn gcgnctagcc atggcgttag 



40 



